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1. Metodikken og kvalitetsnormen - kjapt

2. Resultater

3. Konsekvenser av innkryssing

4. Noen konklusjoner
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Metodikk – genetiske analyser
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Opphav i oppdrettslaks vs. villaks (P(wild)) estimeres på individnivå
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Kvalitetsnormen – Genetisk påvirkning

Ingen genetiske endringer observert

Svake genetiske endringer indikert

Moderate genetiske endringer er påvist

Store genetiske endringer er påvist

80

69

22

68

239 bestander vurdert, > 50 000 individer

9,2 %
28,9 %

28,5 % 33,4 %
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Resultater – 2020 oppdateringen

• Tre av fire nasjonale laksevassdrag genetisk påvirket
av rømt oppdrettslaks, dvs. kun 15 av 53 er grønne.

• 20 vassdrag endret klassifisering, 12 til det værre.

• Produksjonsområdestatus:
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Resultater – 2023 oppdateringen

NB: foreløpige tall!

• Har totalt analysert 64 755 fisk fra 273 bestander

• For liten eller for gammel prøve i 22 bestander, dvs. 251 
bestander vil bli fargelagt. 

• 17 nye bestander evaluert

• Mange bestander endrer farge – like mange til en bedre som til 
en dårligere tilstandskategori.    
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Konsekvenser av innkrysning

Genetisk påvirkede villaksebestander er mindre 
produktive enn en upåvirket bestand – de 
produserer færre utvandrende smolt som også har 
høyere dødelighet i havet. 

• Innkryssing fører til endringer i sjøalder og 
størrelse på villaksen.

• Innkrysning fører til økt vekst, redusert smoltalder 
og alder ved kjønnsmodning, dvs. raskere 
livssyklus

• Seleksjon mot innkryssede laksunger

• Introduserer nye haplotyper i Finnmark
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Hvorfor innkryssing i min elv? 
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Andel rømt oppdrettslaks i elvene

Foto: R Muladal

Forklaringsvariabler:

1. Oppdrettsintensitet (+)

2. Bestandsstørrelse (-)

3. Vannføring (+)

4. Relativt gytebestandsmål (+) 
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Genetisk innblanding i villaksbestander

Viktigste faktor - andel rømt oppdrettslaks. 

Andre forklaringsvariabler?

1. Vandringshinder (-)

2. Fylogenetisk gruppe. 
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Konklusjoner

• To av tre bestander har genetiske endringer påvist eller 
indikert (2020 tall). 

• Står verre til i de nasjonale laksevassdragene

• Konsekvenser: Dette er endringer som svekker laksens 
tilpasninger til naturmiljøet og reduserer dens genetiske 
variasjon og motstandsdyktighet. 

• Når mengden oppdrettslaks i et område øker, øker antallet 
rømt oppdrettslaks i elvene og dermed også den genetiske 
innkryssingen i en villaksbestand. 
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Samarbeid og kunnskap om 

framtidas miljøløsninger
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